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Les maladies: une des menaces qui pèsent sur la biodiversité

Réservoir du virus: chauves - souris frugivores
(Leroy et al., 2005)
(Biek et al., 2006)

Grands singes et homme: même sensibilité au virus: 
>90% mortalité 

(Bermejo et al., 2006)
(Caillaud et al., 2006)

Epid®mies Ebola chez lõhomme en 1976 puis 1994(Leroy et al., 2004)

(Walsh et al., 2005)

Organisation sociale: groupes reproducteurs (1Ma & ++Fa & jeunes) 
mâles solitaires

Les groupes: cibles préférentielles de la maladie

Fortes densités de gorilles à Odzala , Congo (Bermejo, 1999)

Gorilles de plaine: régime frugivore (Rogers et al., 2004)
(Doran- Sheehy et al., 2009)

Développement du tourisme de vision: 
gestion participative par les villageois ( Lossi),
gestion de parc national ( Odzala , UE & Congo).
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VConditions dõ®mergence de la maladie
Hypothèses: 
ÅZones riches en fruitiers plus propices à la maladie?

VDynamique et récupération de populations 
de gorilles après un crash démographique

Questions: 
ÅRécupération : structure démographique, natalité? 
ÅRecolonisation des espaces vacants? 

VConséquences sur la diversité et la distribution des gènes

Hypothèses: 
ÅRéduction de la diversité génétique
ÅConsanguinité
ÅChangement de fréquences alléliques

VVeille épidémiologique: pas dõ®pid®mie d®tect®e entre 2007-2010
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(13000km²)

(500km²)Ebola: 2002 & 2003

Ebola: 2003

2002: 377 individus

Lossi-Est
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Sanctuaire de Lossi
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: transects
: sites de nids



0 10 20 30 40 50
Kilomètres

Sanctuaire de Lossi

Lokoué

Parc national d'Odzala-Kokoua

République du Congo

Romani

A
m

b
a
m

b
a

ra

M
am

b
il
i

Gabon

Après Ebola: diminution des effectifs et des densités

Lokoué 
pré - épidémie: 377 individus
2006: 39
2010: 39

Romani 
2006: 147
2010: 104

Lossi 
pré - épidémie: 5 ind./Km²
post - épidémie: 0.2 ind./Km²
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Après Ebola: forte proportion de mâles solitaires ;
groupes de petite taille, natalité: 0.4 - 0.6 enf/Fa

récupération lente
Émergence ou diffusion de la maladie spatialement hétérogène
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Transects

Nombre espèces

H- Shannon

Nombre individus

Lossi Ouest1 Lossi Ouest2 Lossi Est

29

2.89

278

34 24

2.89 2.45

322 165

Zone Ebola: plus forte 
disponibilité en fruits
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Échantillonnage non invasif (fèces): Lokoué et Lossi avant et après Ebola. 

17 microsatellites polymorphes génotypés (5 - 28 allèles/locus)

Diminution de la diversité après Ebola?

Comparaison dõ®chantillons pr® et post ®pid®mie:

Estimation de Ho et He, richesse allélique, apparentement 

Estimation de taille efficace

Changement de fréquences alléliques après Ebola?

Estimation de Fst, test de changements de fréquences alléliques

Détection de migrants de 1 ère générarion

Détection de pressions de sélection
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Pas de réduction de diversité génétique

N He Ho Richesse allélique

Lossi
pré-épidémie 68 0.766 0.780 5.14

Post-épidémie 26 0.756 0.767 5.54

Wilcoxonõ signed rank 
test (df = 15) W=67, p=0.9 W=70, p=0.9 W=40, p=0.15

Lokoué
pré-épidémie 45 0.769 0.782 5.43

Post-épidémie 33 0.759 0.785 5.32

Wilcoxonõ signed rank 
test (df = 15) W=41, p=0.17 W=54, p=0.5 W=89, p=0.4

Pas dõaugmentation de lõapparentement

Contexte Objectifs Sites dõ®tudeDémographie Contexte écologique Génétique Conclusions



Forte diminution de la taille efficace dans les populations post Ebola
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Changement significatif des fréquences alléliques seulement pour Lossi

Lossi pré Lossi post Lokoué pré Lokoué post 

Lossi pré -épidemie - 0.02* 0.015* 0.019*

Lossi post -épidemie - 0.016* 0.032*

Lokoué pré-épidemie - 0.007

Les changements de fréquences alléliques ne sont pas expliqués par la 
d®rive ou par lõarriv®e de nouveaux migrants

Le maintien de la diversité génétique peut être du à une taille de 
population suffisamment grande, au faible délai après les épidémies et 
au système social propre aux gorilles. 

Explication: la mortalit® induite par Ebola nõest pas distribu®e au 
hasard dans la population. 
Deux loci soumis à sélection (développements Č voir poster Le Gouar et al.)
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Effets génétiques : 

Maintien de la diversité

Effets plus marqu®s ¨ Lossi quõ¨ Lokou®: Lossi plus petite, plus isol®e, 
a subi 2 épisodes épidémiques.  

Effets démographiques : 

Profonds changements de structure

ü 2- 4 ans après épidémie: 

Åforte proportion de mâles solitaires, 

Åtaille des groupes très réduite

ü 7 ans après épidémie : 

Åreconstruction des groupes, bonne natalité, départ de solitaires 

Åune dynamique MAIS effectifs constants

Åpeu de recolonisation des zones vacantes 
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A Romani et Lossi Est: pas de signature dõune ®pid®mie Ebola r®cente

Impact h®t®rog¯ne dõEbola - Fragmentation de la population
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Contexte écologique

Les zones riches en fruits pourraient être plus favorables à la 
transmission du virus Ebola aux gorilles . 



Très fortes densités initiales des populations

Contexte très favorable au développement du tourisme de vision

Mais, fragilité de populations denses face aux épidémies

Désormais, fragilité de petites populations face au braconnage & 
risques dõextinctions locales

Fragilité du développement du tourisme de vision basé sur 
seulement 1 - 2 espèces - phares

Recommandations: 

VOuverture à une découverte plus élargie de la faune et du 
fonctionnement des écosystèmes forestiers et des clairières salifères. 

VAccentuation des activités de monitoring par les gestionnaires dans le 
cadre de la lutte antibraconnage
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